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1. Bevezetés

A félév jelentSs részében az Afrikai Sertéspestis (ASP) modell paramétereinek illeszté-
sével voltam elfoglalva. A modell komplexitdsabdl eredGen nagy szamitdsi kapacitast
igényel. A jelenlegi eredményeket a februdri NetSciX konferencidn fogom bemutatni,
illetve a cikk irdsa is folyamatban van.

Ezen feliil az el6z6 beszamoldoban emlitett, Nemzeti Kozszolgalati Egyetem szociologu-
saival folytatott explorativ analizisbdl cikket irtunk.

A COVID-19 Magyarorszagi terjedésének reprodukdldsdhoz hozzaférést kaptam szenny-
viztelepekben mért viruskoncentraci6 adatokhoz. Az adatok a mérés mddszertandbol
eredGen meglehetdsen jelentds szordssal rendelkeznek, de mégis sikeriilt aggregalt for-
maban korreldcidt taldlni a szennyviz koncentrdcidk és a jarvany hivatalosan rogzitett
szamadatai kozott. Az adatok felhasznélhat6sdgi kore tovdbbi analizist igényel.

2. Kutatas

2.1. Afrikai Sertéspestis Modell paramétereinek illesztése

A terjedési modell komplexitdsa, illetve a stochasztikus szimuldcidok miatt a valds ada-
tokhoz val6 egzakt illesztés (példaul maximum likelihood mddszerrel) matematikailag
lehetetlen. Ennek dthidaldsara egy Markov-lanc Monte-Carlo mddszert valasztottam,
mely rdadésul adaptiv 1épéskozzel dolgozik, és képes multimodalis paraméter eloszldso-
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1. dbra. Az otthon maraddk, valamint az otthonukat, illetve otthon telepiilésiiket elhagydk
aranya egy atlagos 2019 Gszi héthez képest. A KSH ingdzasi adatait ezen szdmokkal
skdldzva felhasznalhaté a COVID-19 magyarorszagi terjedésének modellezésére.

kat is feltérképezni [!]. Ehhez sok parhuzamos szimuldcié futtatdsa sziikséges, igy az
Atlasz szuperszdmit6gép kézenfekvdnek tiint erre a célra.

A szuperszamitogépen valo futtatds tobb, nem vart technikai nehézségbe iitkdzott. Mivel
a megolddsok megtaldldsa koriilményes, 1évén hogy egy bekiildott futtatisnak napokba
telik elindulnia, és csak parancssoros feliileten lehet hibét keresni.

Bér a paraméterek optimalizdldsa tovdbbra is hdtra van, sokat tanultam a slurm illetve
kubernetes rendszerekrdl, illetve az ezeken valo futtatasrol.

2.2. COVID-19 magyarorszagi terjedésének reprodukalasa

A KSH korabbi ingazasi adatait skdldztuk varosonként az otthonukat elhagyok szamdval
(1. dbra), és ez alapjan szimuldljuk a jarvany terjedését.

A COVID-19 lejelentett statisztikdi helyett hasznédljuk 24 magyar szenyviztelepen kvan-
titativ PCR-rel mért viruskoncentraciés adatokat. Az adatpontokat tisztitva, a mérési
eljards technoldgiai részleteinek ismeretében elGszor egy orszagos referencia-trendet al-
lapitottunk meg. Az Osszes telep adatdt atlagolva €s 6 hetes csuszodtlagot nézve sikeriilt
kinyerni egy gorbét, amely viszonylag jé korreldciot mutat a lejelentett kérhédzi apoltak
szamaval (lasd 2. dbra), ezzel igazolva az adatok Osszefiiggését a valosaggal. A tovab-
biakban célkitlizésiink, hogy a telepekhez tartozo6 egyes teriiletegységek atfertzottségét
megbizhatéan prébaljuk becsiilni ezekbdl a szamokbol.
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2. dbra. A szennyviztelepeken mért kvantitativ PCR adatok Osszevetve a kérhdzban
dpoltak szdmdval. A gorbék viszonylag j6 egyezést mutatnak, azonban ehhez az Osszes
telephez tartozo varos populécidjaval sulyozott dtlagdnak tovabbi 6 hetes csiszéatlagolasa
volt sziikséges.

2.3. Egyetemek kollaboracios haldja és a QS rangsor kapcsolatinak
explorativ elemzése

A Nemzeti Kozszolgélati Egyetem szocioldgusai legfGképp az "dllamilag timogatott szer-
vek" (ilyen példaul a CERN is) szerepére kivancsiak az egyetemek kollaboraciés halgjaban.
Bar az latszik, hogy ezekbdl jopar kiterjedt kollaboracids korrel rendelkezik, a rangsorra
gyakorolt befolyds nem volt kimutathatd. Ezen eredmény utdn a kutatds inkdbb explorativ
fazisba kertilt, jelenleg a hdl6zat leird statisztikait vizsgaljak.

3. Publikaciok

* Comparison of imaging modalities used in follow up for left ventricular noncom-
paction patients: which is optimal? (elfogaddsra var, 3.szerzd)

* Path of excellence: a co-authorship network analysis of European Research Council
grant winners in social sciences (elfogaddsra var, 2. szerzd)

4. Tanulmanyi tevékenység

A félév sordn a PhD programomban meghirdetett aldbbi harom targyat végeztem el:

1. Extrémek, rekordok és sorrend statisztikak a természetben (FIZ/3/075E)
2. A gépi tanulds 4j eredményei szeminarium (FIZ/3/092)

3. Fejlédésbioldgiai mechanizmusok kvantitativ modelljei (FIZ/3/056E)



5. Konferenciak, iskolak

A félév sordn rendszeresen részt vettem a Deep learning szemindriumon az ELTE-n,
melyen tobbszor eld is adtam.

Elfogadtdk a jelentkezésemet a NetSciX februdri konferencidjara, melyen negyed ords
prezentacidt tartok majd a sertéspestis terjedésének modellezésérdl.

6. Oktatasi tevékenység

Tanarsegédként részt vettem az Adatbazisok targyban, melyen egy konzulticiot €s két
félév végi projektfeladatot vezettem.

Tandrsegédként két téma vezetését vallaltam a Data Science laboratory targyban.

Tovéabba segédkeztem a Valdsziniiségszamitds targy beadanddinak javitdsdban
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